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 DNAهای چای جهت استخراج  کلون شناسنامه - 1 جدول        
  توضیحات  آوری نمونه محل جمع  کد مربوطه  ردیف

  کلون انتخابی در جریان آزمایش  )فومن (ایستگاه تحقیقات فشالم  77-106-ف  1
  //  //  77-104-ف  2
  //  //  77-305-ف  3
  //  //  77-205-ف  4
  //  //  77-103-ف  5
  //  //  77-102-ف  6
  //   لاهیجانجرایستگاه تحقیقات ف  78-302-ل  7
  //  //  78-204-ل  8
  //  //  78-307-ل  9
  //  //  78-304-ل  10
  //  //  78-201-ل  11
  //  //  78-303-ل  12
  //  //  79-107-ل  13
  //  //  79-106-ل  14
  //  //  79-302-ل  15
  ارقام کلونی سریلانکایی  )سیاهکل (ایستگاه تحقیقات ازبرم  KENرقم   16
  //  //  DNرقم   17
  //  //  3020رقم   18
  //  //  3013رقم   19
  //  //  3019رقم   20
  رقم کلونی ژاپنی  //  رقم یابوکیتا  21
   شورویرقم کلونی   لاهیجانجرایستگاه تحقیقات ف  101-برگ ریز  22
  //  //  101-برگ درشت  23
  های ناشناخته دارجلینگ کلون  //  13دارجلینگ   24
  //  //  18دارجلینگ   25
  //  //  21 دارجلینگ  26
  //  //  27دارجلینگ   27
  کلون امید بخش انتخابی  //  100کلون امیدبخش   28
29  A.L.L  های آسامی گونه  لاهیجان ایستگاه تحقیقات شهید اسلامی  
30  A.D.L //  //  

  
  : DNA استخراج

های جوان هـر کلـون        گرم از برگ   2مقدار       
 در داخل ازت مایع به خوبی پودر شـده سـریعاً          

 داده شـدند و    انتقـال    لولـه آزمـایش    به داخـل  
  اسـتخراج پـیش    بافراز   میکرولیتر 1000 مقدار

-Mm Tris( گرمــــــــا داده شــــــــده

HCl100)PH=8.0(،  Mm EDTA 2،  
 M NaCl 4/1،   PVP 1%،       CTAB 20%   

  
ــانول  ــد  )%1/0مرکاپتوات ــه آن اضــافه گردی و  ب
   درجـه   65سـاعت در دمـای       1سپس به مدت    

 .گراد در داخل انکوباتور قرار داده شـدند         سانتی
ــول داخــل   ــایشمعــادل حجــم محل ــه آزم    لول

: 1( کلروفرم ایزوآمیل  )میکرولیتر 600 حدوداً(
ــه مــدت   )24 ــ20اضــافه کــرده و ب ــا ه دقیق  ب
Rd12000  بـه آرامـی     بعـد  .سانتریفیوژ گردید 

 جدیـد منتقـل   لولـه آزمـایش   به   ییمحلول بالا 
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An Assessment of Genetic Diversity in Cultivated Tea (Camellia sinensis L.) Clones 

in Iran Using RAPD Markers    

M.A. Ahmadishad1, S.K. Kazemitabar2, N.A. Babaeian Jelodar3, M. Gholami4 and H. 
Kazemi Poshtmasari5 

Abstract 
     Tea (C. sinensis L.) is the most important beverage crop in Iran and genetic base of 
current Iranian tea shrubs were achieved from three mass seeds namely: Dhongan, Batjan 
and Raighur. In this study, genetic diversity of 30 cultivated tea clones were evaluated 
using 45 RAPD markers and 13 morphological and 4 chemical characters respectively. 
Sixteen and of 45 markers produced 96 bands that 89 bands among clones were 
polymorphic and monomorphic respectively (92.71% polymorphic). Bands size was 
variable between 250-2500 base pair. Three main groups could be recognized from cluster 
analysis based on markers data: The first group consisted of internal selective clones, 
narrow Russian leaf and Seri-Lanka clonal cultivar (3020, KEN, DN). The second group 
consisted of Seri-lanka clonal cultivar (3013, 3019), Blead Russian leaf, Darjileing 27, 
clon100. The third group consisted of Yaboukita clonal cultivar, Darjileing 21, Assamica 
clonal cultivar, Darjileing 13 and Darjileing 18. The average gene diversity between clones 
based on Nei's index is estimated 0.34. The morphological and chemical investigation, 
placed of clones in denderograme are approved based on RAPD markers.   

Keywords: Tea (Camellia sinensis L.), Genetic diversity, RAPD 
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